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Bitte bsachten Sis:
Bai folgendsn Bassen wurden weitsre Mutationen nachgewiesen,
die [ir die Ausprigung von Langhaar verantwortlich sinds
Afghane, Akita Imi, Alaskan Malamute, Chow Chow, Burasier,
Franzdsische Bulldogge, Husky, Prager Rattler, Bamojede

Ea ist nicht auszuschliefien, dass diese Mutstionen in weiteren
Ramsen verbreitet sind.

Interpretation:
Untersucht werden die Allele L (kurzhasrig) wued 1 {langhaarig)

im POFS Gen.
Allelieche Reihe: L dominant dber 1

ausschlieflich Genotyp L/L: Der untersuchre Huond ist reinerbig
{bomorygot) £l das L-Allel fir kurrhaarig.

genay einmmal Genctyp L/l: Der untersuchte Hund ist mischerbigq
{(hetarcryget) fir das L-Allel und das 1-Allel, er gibt die Anlage
fir lanohaarig an 50% s=lper Nachkommen weiter.

mehr als einmal Genoctyp L/1: Der untersuchte Bund ist an me=hr als
einem Genort mlscherbig |heterczygot] fiir das L-Allel und das 1-Allel,
ar kann die Anlage fiir langhsarig an seine Machkcmmen weitergeben.

mindestens einmal Genotyp 1/1: Der umtersuchte Hund ist reinsrbig
(Bomozygot) fbOr das 1-Allel For lsnghaarig.

gmwuchs - FCR

Ergebmis: Genoctyp H/N

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reiperbly (homozygos)
fir daps Wildbtyp-Allel. Es trdqt somit nicht die vreldchlichs
Mutation dr Iwergenwuche im LMXI-Gan.

Erbgang: autosomal-rezessiv
Eine Korrelation swischen dieser Mutaticom und der Erkrankung

wurde hisher bel folgenden Rasgen beachrieben: Deutacher
Schifertund, Saarloos Wolfshund, Tachechoslowakiacher Wolf shund



